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Wirus grypy ptakow (AIV) jest jednym z najwazniejszych patogenow drobiu. Na podstawie
klinicznych objawow choroby wyrdznia si¢ dwa patotypy AlV: nisko patogenny (LPAIV) i wysoko
patogenny (HPAIV). Wysoko patogenne wirusy podtypu HS stanowig znaczny problem w hodowli
drobiu, podtyp H7 réwniez od czasu do czasu wywotuje ogniska HPAI. Ponadto niektére podtypy
(np. HSN1, H7N9, H10NS) sg zdolne do zakazenia ludzi.

Tak jak inne wirusy posiadajace RNA jako materiat genetyczny, AIV roéwniez
charakteryzuje si¢ duzg zmiennoscig genetyczng, ktora skutkuje powstawaniem w czasie
namnazania si¢ wirusa réznorodnej puli wariantow réznigcych si¢ od dominujgcego wariantu.
Warunki panujagce w organizmie gospodarza decydujg o przetrwaniu powstajacych mutantow,
dlatego pojawienie si¢ wariantu posiadajacego korzystng mutacj¢ moze doprowadzi¢ do jego
selekcji, skutkujac tym, ze stanie si¢ on dominujagcym wariantem w populacji wirusa. Stopien
roznorodnosci populacji wirusa ma ogromne znaczenie dla jego zdolno$ci przystosowawczych,
poniewaz bardziej réznorodne populacje maja wickszo$¢ zdolnos¢ do adaptacji w szybko
zmieniajgcym si¢ srodowisku. Analiza obecnos$ci 1 udziatu r6znych wariantow w populacji wirusa
jest wazna w badaniach nad ewolucja wirusa, pozwala rowniez na wczesne wykrycie mutantow
0 zwigkszonej patogenno$ci lub majacych potencjat do przekroczenia barier migdzygatunkowych.
Dzigki sekwencjonowaniu nastgpnej generacji (ang. next generation sequencing — NGS) badania
nad zmienno$cig wirusow staty si¢ bardziej osiggalne i wiarygodne, w tym badania nad ewolucja
wirusa grypy. Takie badania byly dotychczas wykonywane gtéwnie na ssakach z wykorzystaniem
wirusa grypy ludzkiej lub wirusow grypy ptakéw niebezpiecznych dla cztowieka (np. HS5NI1,
H7N9).

Tylko kilka prac jest poswieconych zmiennosci AIV u drobiu i opieraja si¢ one glownie
na prébach z przypadkdéw terenowych. Jednak zadna z nich nie odnosi si¢ do kwestii zmian
w roznorodno$ci populacji wirusa w trakcie zakazenia u jednego osobnika, badz tez zmian
nastepujacych w wyniku przeniesienia wirusa do nowego osobnika. Proponowany projekt
przewiduje doswiadczenia majace na celu zbadanie zmienno$ci wirusa w przebiegu zakazenia
u dwoch najliczniejszych gatunkow drobiu — kur i indykow. W tym celu pig¢ ptakéw kazdego
gatunku zostanie zakazonych wirusem H7N7, pig¢ ptakéw bedzie miato z nimi bezposredni
kontakt, a pie¢ kolejnych — posredni. W okreslonych odstgpach czasu od wszystkich ptakow beda
pobierane wymazy, ktore nastepnie zostang poddane NGS w celu okreslenia obecnosci i udzialu
poszczegbdlnych wariantdw. Analiza pozwoli na uzyskanie informacji na temat ré6znic w zmiennosci
AIV u obu gatunkéw, co przyczyni si¢ do wyjasnienia ich réznej roli w ewolucji AlV. Indyki
sg bardziej podatne na zakazenie AIV niz kury, uwaza si¢ réwniez, ze stanowig sprzyjajace
srodowisko dla adaptacji wirusa, a badania dadza odpowiedZz, czy to zjawisko wigze sie
ze zwickszong zmienno$cig AIV u tego gatunku. Ponadto ocena réznorodnosci wirusa u ptakow
kontaktowych pomoze okreslic wptyw efektu ,,waskiego gardta” (zjawisko zmniejszenia
réznorodnosci genetycznej wirusa), ktory jest czynnikiem powodujacym ograniczenie stopnia
przystosowania wirusa lub utrate korzystnych mutacji.

Kolejne doswiadczenia obejmujg stworzenie zmutowanego wirusa H5N1 posiadajacego
wiele aminokwaséw zasadowych w miejscu cigcia hemaglutyniny, co jest gtéwnym czynnikiem
wirulencji. Nastepnie kurczeta zostang zakazone mieszaninami zawierajacymi zmutowany wirus
w réznych proporcjach i ptaki kontaktowe zostang dotozone do ptakow zakazonych. Wymazy
pobrane od ptakoéw zostang poddane sekwencjonowaniu NGS, aby zobaczy¢, jak poczatkowa ilosé
wysoce patogennego wariantu i ,,waskie gardto” podczas przenoszenia do ptakow kontaktowych
wplywa na tempo jego selekcji w czasie namnazania.



