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Nabycie plastydow, oraz co za tym idzie, zdolnos$ci do fotosyntezy bylo jednym z punktéw zwrotnych w
ewolucji eukariontow. Plastydy pojawily si¢ w komorkach eukariotycznych w wyniku tzw. pierwotnej
endosymbiozy, procesu w ktérym komorka eukariotyczna pochlonetla bakterie fotosyntetyzujaca (sinice). Z
czasem kolejne grupy eukariontow nabyly plastydy, na drodze tzw. wtérnej endosymbiozy, kiedy to
komorka eukariotyczna pochtongta inng komorke eukariotyczng zawierajacg juz pierwotny plastyd. W ten
sposob plastydy pojawily si¢ w roznych grupach niespokrewnionych organizmoéow. Jednak pomimo
oczywistych korzysci plyngcych z mozliwosci przeprowadzania fotosyntezy, w toku ewolucji wielokrotnie
doszto do utraty tej funkcji, zwlaszcza u pasozytniczych glonéw i roslin. Takimi organizmami, ktére utracity
zdolnos$¢ do fotosyntezy, ale zawieraja szczatkowy plastyd sa niektore pasozyty czlowieka, jak np.
przedstawiciele rodzaju Plasmodium (wywotujacy malarie¢) i rodzaju Toksoplazma (wywotujacy
toksoplazmoze). Zwykle organizmy, ktore utracity zdolno$¢ do fotosyntezy zachowuja jednak bezbarwny
(niezawierajacy barwnikéw fotosyntetycznych) plastyd, ktory peini inne wazne funkcje metaboliczne.
Niewiele jak do tej pory wiadomo o funkcjach bezbarwnych plastydow w wielu liniach ewolucyjnych
bezbarwnych glonow, zwlaszcza tych niepatogennych.

Projekt koncentruje si¢ wokot ewolucji niefotosyntetyzujacych plastydow u wolnozyjacych glondéw. Przede
wszystkim chciatabym si¢ dowiedzie¢ jakie sa gléwne funkcje plastydow u bezbarwnych glonéw, a co za
tym idzie, po co zachowywane sgq zredukowane plastydy i ich genomy jezeli nie borg udzialu w
fotosyntezie. Planuj¢ bada¢ bezbarwnych i fotosyntetyzujacych przedstawicieli dwoch grup
jednokomorkowych glonéw — Euglenophyta (np. Euglena gracilis) i Ochrophyta (np. okrzemki, brunatnice).
Aby pozna¢ funkcje ich zredukowanych plastydow planuj¢ zsekwencjonowaé genomy plastydowe i
transkryptomy. Uzyskane dane zanalizuj¢ wykorzystujac narzedzia bioinformatyczne, ktore umozliwia
identyfikacje gendw w genomach plastydowych oraz biatek kierowanych do plastydéw na podstawie danych
transkryptomicznych, co pozwoli pozna¢ szlaki metaboliczne zachowane w szczatkowych plastydach.



