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Introgresja migdzygatunkowa jest procesem polegajacym na przeptywie genow z jednego gatunku do
drugiego. Jest ona waznym mechanizmem ewolucyjnym dziatajacym miedzy kontaktujacymi si¢ blisko
spokrewnionymi gatunkami, ktére sg w stanie krzyzowac si¢ i dawac¢ ptodne potomstwo. Pomimo, iz
introgresja migdzygatunkowa jest zjawiskiem do$¢ powszechnym na obszarze kontaktu dwoch gatunkow,
czyli w tzw. strefach mieszancowych, do niedawna byta niedocenianym mechanizmem ewolucyjnym,
poniewaz trudno ja odrozni¢ od innych sit dziatajagcych w genomie. Przypuszcza si¢, ze rézne fragmenty
genomu przeptywaja miedzy gatunkami w r6znym tempie. Przyczyna tego moze by¢ dzialanie r6znych
typow doboru naturalnego na rézne geny. Najwolniej introgresji powinny ulega¢ fragmenty genomu biorace
udziat w tworzeniu bariery mi¢dzygatunkowej, najszybciej zas geny o znaczeniu adaptacyjnym, ktorych
nowe warianty sg korzystne dla osobnikow. Sg to np. geny, na ktore dziata doboér rownowazacy, utrzymujacy
zmienno$¢ genetyczng W populacji. Do tej grupy zaliczajg si¢ geny glownego uktadu zgodnos$ci tkankowe;j
(MHC), ktore petnig kluczowa rolg w odpowiedzi immunologicznej krggowcow. Wyzsza zmiennos$¢ genow
MHC daje mozliwos¢ obrony przed szerszym spektrum patogendow. Analiza introgresji w przypadku genow
pod doborem rownowazacym jest szczegolnie trudna, gdyz trudno jg odrézni¢ od podobienstw genetycznych
miedzy gatunkami wynikajacych z pokrewienstwa. Nie ma do tej pory zbyt wielu prac dotyczacych tego
zagadnienia, gdyz trudno jest znalez¢ system, ktory umozliwia rozréznienie tych efektow.

W tym projekcie chcemy sprawdzié¢, czy geny MHC ulegaja introgresji szybciej niz inne geny w strefie
mieszancowej traszek karpackiej (Lissotriton montandoni) i zwyczajnej (L. vulgaris). Adaptatywna
introgresja tych genow zostata wykazana w duzej skali geograficznej, jednak badania strefy mieszancowej
umozliwig bezposrednig analize przeptywu gendow w czasie rzeczywistym. Pozwoli to na zrozumienie jego
mechanizmoéw oraz sprawdzenie czy introgresja jest w przypadku tych traszek procesem ciagltym czy
epizodycznym, ktorego efekty obserwujemy teraz. Zamierzamy przetestowac populacje w czterech
transektach przez strefe mieszancowa, ktora znajduje si¢ na obwodzie Karpat. Zamierzamy uzy¢ metody klin
geograficznych , polegajacej na analizie zmian czgstosci alleli w transekcie. Wolniejsze zmiany czgstosci
alleli beda $wiadczyly o ich szybszej introgresji, czego spodziewamy si¢ w przypadku genow MHC. Wyniki
dla MHC zostang poroéwnane z wieloma innymi, losowo wybranymi genami. Dodatkowo, chcemy okresli¢
ich potozenie na chromosomach, aby moc sprawdzi¢, czy sasiedztwo gendow MHC powoduje szybsza
introgresje innych genow.

Geny MHC charakteryzuja si¢ wysokim tempem duplikacji oraz zroznicowaniem liczby kopii w genomie
wewnatrz populacji, przez co sa trudnym obiektem badan i wymagaja stosowania specjalnych metod do ich
analizy, jednak z tych samych powoddéw mogg by¢ roéwniez cennym zroédtem informacji na temat introgresji
mi¢dzygatunkowej. Badania te pomoga W zrozumieniu mechanizméow dziatajacych w genomie oraz lepszym
poznaniu procesow ewolucyjnych biorgcych udziat w powstawaniu gatunkow.



