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C.1. POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Gléwnym celem projektu jest poznanie nowej funkcji genu HVSNACL (Stress responsive NAC 1)
w regulacji akwaporyn u jeczmienia podczas trwania stresu abiotycznego. Obecnie wielki wysitek zostat
wlozony w identyfikacje genow zaangazowanych w odpowiedz roslin na stresy abiotyczne. Zidentyfikowano
m.in. gen SNACL1 u ryzu, ktory bardzo szybko stat si¢ przedmiotem duzego zainteresowania, gdyz uzyskano
podwyzszong tolerancje na stres suszy i zasolenia, tworzac linie z jego nadekspresja u réznych gatunkow
roslin. Planujemy przeprowadzi¢ badanie przylaczania natywnej formy HvSNACI, a takze dwoch
zmienionych form kodowanych przez allele niosace mutacje w domenie NAC, do sekwencji cis-
regulatorowych obecnych w promotorach genéw kodujacych akwaporyny z  wykorzystaniem
jednohybrydowego systemu drozdzowego. Nastgpnie planujemy przeprowadzi¢ traktowania roéznymi
stresami abiotycznymi i jasmonianem metylu (MeJA) siewek jgczmienia, aby przeprowadzi¢ analizy
transkyptomowe prowadzace do okre$lenia profili ekspresji genu HVSNACL i gendéw kodujgcych wybrane
akwaporyny. Informacje, ktore zostang uzyskane w wyniku tego projektu majg szanse pokaza¢ nows funkcje
HvSNACI1 w regulacji akwaporyn, prowadzaca do zamykania aparatow szparkowych podczas stresu suszy.
Aparaty szparkowe kontrolujg pobor CO- i optymalizujg wykorzystanie wody, dlatego odgrywaja wazng role
w tolerancji na stres abiotyczny. Odkrycie nowej $ciezki, w ktorej HVSNACI reguluje geny kodujace
akwaporyny u jeczmienia moze stworzy¢ nowe perspektywy w badaniach majacych na celu w dhuzszej
perspektywie poprawe tolerancji na stres zbédz, w tym jeczmienia.



