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Epidemia gagczki krwotocznej ebola powinna wsk&zza maliwosci zakaen innymi
wirusami wywotugcymi gogczki krwotoczne. W 1993 r. pracownicy opieki zdrdmej

w rejonie Four Corners zostali skonfrontowaiprzerazajaca epidemi szybko

postpujacej, zwyklesmiertelnej choroby sercowo-ptucnej u mtodych doyolsti nikt
wowczas nie przewidywate odpowiedzialny za to jest béij nieznany ,sierocy” hantawirus
pochodzacy od gryzoni. Wyizolowany dekadvczeniej wirus nazywat si Prospect Hill

Virus. Historia ta nie jest tak wyijkowa, poniewa tzw. sieroce wirusy magprzeskakiwa

Z jednego gatunku (jakim w przypadku hantawirusgwavgykle gryzonie) na cztowieka

i wywotywac¢ epidemiesmiertelnych choréb u nowego gospodarza.AByqroces
~przeskakiwania” mgdzy gatunkami zostat ponownie zaobserwowany w wyoikrycia
odmiennych genetycznie hantawiruséw u wielu gatuniggowek, kretow i owadzernych
nietoperzy. Odkrycie to stanowito wyzwanie dla kigmego pogldu na zakres gatunkow
nosicieli hantawiruséw i wzbudzito niepokdj co @t ipotencjatu patogenetycznego.
Aczkolwiek zadna choroba nie zostata dotychczas przypisana npiganym hantawirusom,
nowe badaniagsniezlzdne do oceny etiologii, dynamiki transmisji i inésfnaosci, zanim
pojawi st nowa epidemia.

Naszym diugoterminowym celem jest lepsze zrozumieakresu gatunkow gospodarzy
zakaonych hantawirusami, a ngphie— poszukiwanie choroby cztowieka z@anej z tym
zakaeniem (ten ostatni punkt nie jest jeszczgsca tej aplikacii).Podstawowym celem
tego 3-letniego okresu jest wyjgnienie ekologii i dynamiki zakazania hantawirusow

w Polsce. Ostatnio udato ginam wyizolowa nowy hantawirus o peknej nazwie
Boginia. Nasza gtéwna hipoteza stanowg, hantawirusy wyspuja u réznych gospodarzy,
z ktoérymi dzieh ewolucyjnie odleg} histork, i ze rekombinacja genetyczna i zmiana
gospodarza w odlegtej przesiojest odpowiedzialna za odmienfilogeografe

i patogenné tej grupy wirusow. Bezpgoedni wptyw takich badato uzyskanie

w przyszigci narzdzi diagnostycznych przy rozwoju zaga@gcychzyciu epidemii.

W tym grancie wielospecjalistyczny i unikalny naakkswiatowy zespo6t zastosuje metody
bada polowych oraz laboratoryjnych, aby ggina¢ nastpujace cele szczegoétowych:

Cel szczego6towy 1.0kreslenie przestrzennego i czasowegozmiéowania oraz zalgnosci
filogenetycznych pongdzy hantawirusami gatunkéw ryjéwek, kreta i nietopg w Polsce

Cel szczeg6towy 2.0cena rozmieszczenia hantawirusowego RNA w tkankach
i wydzielinach zainfekowanych ryjéwek, kretow i tiperzy w Polsce.

Cel szczeg6towy 3.lzolacja i scharakteryzowanie hantawiruséw od zakbwanych
ryjéwek, kretow i nietoperzy w Polsce oraz poszukiwe oséb zak#onych nowym
hantawirusem.



