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Popularnonaukowe streszczenie projektu

Nasiona ro$lin strgczkowych m. in. grochu, nalezg do najwazniejszych grup pokarméw spozywanych
zarowno przez czlowieka, jak i przez zwierzeta. Stanowia one istotne zrodto biatka, ktore w doskonaty
sposob uzupetnia diete w aminokwasy. Dodatkowego znaczenia nabieraja wystepujace w nasionach (w
znacznych ilo$ciach) oligosacharydy rodziny rafinozy, uznawane ostatnio za prebiotyki, stymulujace rozwdj
prozdrowotnej mikroflory bakteryjnej w jelitach cztowieka i zwierzat monogastrycznych.

W ostatnich latach trwajg intensywne badania majace na celu stworzenie warunkow do zmniejszenia importu
biatka (pochodzacego gléwnie z nasion soi), poprzez zwigkszenie wartosci biologicznej i uzytkowej biatka
ro$linnego pochodzacego z krajowych surowcow. Jednym z najwazniejszych rodzimych zrodet biatka sg
ro$liny straczkowe, a wérdd nich groch siewny. Nasiona grochu (zawierajace 20-22% biatka) stanowig 60 %
spozywanych w Polsce nasion roslin straczkowych. Jednym z istotnych probleméw w uprawie grochu jest
wrazliwos$¢ ro$lin na stres suszy glebowej, powodujacy spadek plonow. Poznanie mechanizméw
warunkujacych odporno$¢ roslin na susze glebowa nabiera szczegdlnego znaczenia w Swietle
obserwowanych zmian klimatycznych — zaburzen w rozkladzie i intensywnosci opaddéw, temperatur
powietrza, zasobno$ci gleb w wode i znacznego obnizania si¢ poziomu wod gruntowych.

Gtownym celem projektu jest wytypowanie metabolicznych markerow odpornosci wegetatywnych tkanek
grochu na stres suszy glebowej. Badania te pozwolg na okreslenie zmian w profilu metabolicznym grochu w
odpowiedzi na suszg oraz na wytypowanie potencjalnych zwigzkéw, ktorych akumulacja zachodzi w
tkankach grochu juz podczas wczesnej odpowiedzi na obnizanie sie wilgotno$ci gleby. Rozpoznanie takich
metabolitow moze okazac si¢ przydatnym narze¢dziem do selekcji nowych odmian grochu o zwigkszone;j
odpornosci na susze. Zaplanowane w projekcie badania metabolomiczne zostang przeprowadzone z
wykorzystaniem nowoczesnej techniki analitycznej — chromatografii gazowej sprzezonej ze spektrometria
mas i stanowig integralng czg¢$¢ intensywnie rozwijajacych si¢ nauk postgenomowych.



