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CYTOPLAZMATYCZNE PRZESZKODY NA DRODZE REPROGRAMOWANIA
PRZEZNACZENIA KOMORKI:
OD INDYWIDUALNYCH CZYNNIKOW DO MECHANIZMOW MOLEKULARNYCH

Istnieje szczegblny zwigzek pomiedzy komdrkami rozrodczymi (oocytami i plemnikami) i pluripotencja. Na
przyklad, z komorek rozrodczych mozna otrzyma¢ rozne typy komorek macierzystych, a cytoplazma
komorki jajowej ma zdolno$¢ reprogramowania jader komérkowych. Ponadto, w stanie choroby, zaréwno
meskie, jak i zenskie komoérki rozrodcze mogg ulega¢ réznicowaniu do wielu typow komorek somatycznych,
tworzac guzy okre$lane jako potworniaki. Jednakze, w toku prawidtowego rozwoju, zdolno$¢ réznicowania
do dowolnego typu komorek jest ograniczona do komorek wczesnego zarodka. Lacznie, obserwacje te
sugeruja, ze az do chwili po zaptodnieniu, potencjal komodrek rozrodczych do reprogramowania jest
utrzymywany w ryzach przez domniemane mechanizmy ograniczajace. Naszym celem jest identyfikacja i
wnikliwa analiza tych mechanizméw. Aby go osiagnaé, wykorzystujemy podatny na dziatania genetyczne,
szybki model zwierzecy — nalezacy do bezkregowcoéw nicien C. elegans — do badan pluripotencjalnosci.
Stosujac bezstronne podejscie genetyczne, zidentyfikowalismy kilka biatek wigzacych RNA pehiacych rolg
regulatoréw pluripotencjalnosci w oocytach. Nasze obserwacje wskazuja, ze poprzez hamowanie zdolnosci
oocytu do reprogramowania, bialka te zapewniaja pomys$lne przemiany pomigdzy kolejnymi generacjami.
Co wazne, wigkszo§¢ zidentyfikowanych dotychczas molekularnych "przeszk6d" na drodze do
reprogramowania to regulatory transkrypcji. Jednakze, sugerujemy, ze - przynajmniej w komorkach
rozrodczych - biatka wigzace RNA pehlig analogiczna role w cytoplazmie. Po zidentyfikowaniu
poszczegdlnych czynnikéw kontrolujacych pluripotencjalno$é, naszym celem jest zrozumienie ich
wzajemnych relacji oraz doktadnych mechanizméw molekularnych, za posrednictwem ktorych czynniki te
kontroluja reprogramowanie. Okre$lanie przeznaczenia komorki i reprogramowanie maja fundamentalne
znaczenie dla rozwoju i homeostazy tkanek, a ich bledy moga stanowi¢ przyczyne wielu chorob. Tak wiec,
poddajac analizie lezace u ich podstaw mechanizmy nie tylko przyczyniamy si¢ do zrozumienia
podstawowego problemu biologii rozwoju, lecz takze tworzymy teoretyczne podwaliny pod przyszite
badania biomedyczne, w tym takze badania dotyczace skutecznego generowania ludzkich pluripotencjalnych
komoérek macierzystych i medycyny regeneracyjne;.



