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Istniejg dane wskazygie na potencjalrole mechanizmdow epigenetycznych w padaczce, nientfiej i
rola nie jest dobrze zbadana. Wiadorm® w modelach daviadczalnych, jak rownieu pacjentow z
padaczly dochodzi do zmian wvgciezkach metabolicznych zaangavanych w regulagj metylacg
DNA, a take zmian w poziomie metylacji DNA. Badania naszegspotu wskazaj ze poziom
biatka MBD3, ktére zaangawane jest w odczytywanie metylacji DNA, wzrasta kerze
srédwechowej i gruszkowatej i ciele migdatlowatym w modetwierzcym padaczki. Ponadto
stwierdzilsmy, ze MBD3 wigze st do innych rejonéw DNA w moézgu zwiestzepileptycznych i
kontrolnych, co sugerujese biatko to mae br& udziat w epileptogenezie lub padaczce. Celem
niniejszego projektu jest wé rozwiktanie zalenosci miedzy drgawkami, epileptogengzpadaczl a
ekspresj MBD3. Postawilmy hipotez, ze MBD3 uczestniczy w procesach prowsdzh do
zmniejszenia progu drgawkowego poprzez epigenetyeulacg ekspresji gendéw. Wyniki naszych
bada dostarcz nowych informacji dotyczych roli mechanizméw epigenetycznych w rozwoju
padaczki. Ma@e to przyczyni sig do stworzenia nowych terapii przeciwpadaczkowycib |
zapobiegajcych rozwojowi padaczki



