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Jednym z wyspecjalizowanych mechanizméw kontroli jako$ci transkryptow, chronigcym przed
powstawaniem potencjalnie szkodliwych bialek dla komorki jest NMD (ang. Nonsense-Mediated Decay).
Mechanizm ten polega na degradacji transkryptow zawierajacych przedwczesny kodon terminacji translacji, PTC
(ang. Premature Termination Codon). Ponadto, jednocze$nie wptywa na poziom niektorych prawidlowych
transkryptow o fizjologicznej funkcji. Ocenia si¢, ze u Arabidopsis thaliana, podobnie jak u drozdzy i ssakow,
NMD reguluje ekspresje okoto 10% wszystkich genéw. Nieprawidlowe funkcjonowanie mechanizmu NMD moze
powodowac¢ wiele chorob, w tym szereg nowotworow (BRCA1,p53,WT1), dystrofi¢ migsniowa Duchenne'a, -
talesamig¢, mukowiscydoze, zespot Hulrela, uposledzenie umystowe. Ponadto, gtdéwne czynniki biorgce udziat w
NMD sg niezbg¢dne do przezycia organizmow, takich jak drozdze, ssaki oraz ro$liny.

Wiedza na temat mechanizmu NMD u réznych grup Eukaryota jest stosunkowo szeroka, w
przeciwienstwie do $wiata roslin. Dotad poznano i zbadano role tylko podstawowych biatek aktywnego kompleksu
NMD: AtUPF1, AtUPF2, AtUPF3, AtSMG7 oraz bialek wchodzacych w skltad EJC (ang. Exon Junction
Complex). Dlatego wyjasnienie regulacji i mechanizmu dziatania czynnikow odpowiedzialnych za NMD jest
niezbg¢dne dla zrozumienia molekularnych podstaw procesow, w ktorych bierze udzial NMD u roélin, w tym
utrzymaniu homeostazy hormonalnej oraz regulacji ekspresji genéw zwigzanych z odpowiedzig na patogeny.

Celem naukowym projektu jest potwierdzenie udziatu oraz wstepne zbadanie funkcji nowych czynnikow
mogacych bra¢ udziat w mechanizmie NMD u modelowego organizmu roslinnego Arabidopsis thaliana and
Nicotiana benthamiana. Zamierzamy przeanalizowa¢ na jakim etapie NMD, potencjalne nowe komponenty
aktywnego kompleksu, sg zaangazowane w ten proces oraz czy sg kluczowe dla jego przebiegu. W niniejszym
projekcie beda realizowane zagadnienia z zakresu biologii molekularnej, badania wymagaja zastosowania
podstawowych jak i zaawansowanych metod biologii molekularnej, takich jak northern, RT-PCR, qRT-PCR,
immunoprecypitacja, western, izolacja protoplastow czy technike VIGS-NMD.



