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U piciowo rozmnazajacych si¢ organizméw, w tym u ludzi, rekombinacja mejotyczna prowadzi do
przetasowania juz istniejacych kombinacji genéw, tak aby nowe kombinacje mogly zosta¢ przekazane
potomstwu. Oto dlaczego kazdy z nas jest genetycznie r6zny. Czy mozna sobie wyobrazi¢ populacje ludzka
sktadajaca sig¢ z genetycznie identycznych osobnikéw ? Okazuje sig, ze przyroda czasami ptata figle. Istnieje
grupa niezwyklych roslin, ktére produkuja komorki piciowe, ale po zaptodnieniu cate potomstwo to jeden
wielki klon. Te rosliny w przesztosci przeszty kompleksowe chromosomowe rearanzacje ktére doprowadzity
do zaniku rekombinacji oraz do powstania pierscieni w mejozie. Naukowcy méwia o nich ,,permanentne
heterozygoty translokacyjne” a dwie najbardziej znane ro$liny tego typu to wiesiotek (Oenothera) oraz
trzykrotka o facinskiej nazwie Tradescantia spathacea.

Kompleksowe chromosomowe rearanzacje i te cechy chromosoméw, ktére doprowadzaja do zaniku
rekombinacji sa obecnie w centrum zainteresowania biologéw. Rozwiktanie ich tajemnic nauczytoby nas jak
wytwarza¢ plciowo rozmnazajace si¢ klony ! Taka okazja jest nie do przecenienia w rolnictwie. Gdy
hodowca krzyzuje ze soba dwie odmiany aby uzyska¢ mieszanca o pozadanej kombinacji gendw obojga
rodzicéw, chce zeby ta kombinacja byta trwata — aby mogta by¢ przekazywana na kolejne pokolenia roslin.
Ale to jest czgsto niemozliwe, bo rekombinacja rozbija stare kombinacje gendw i ciagle wytwarza nowe.

Oto dlaczego zamierzamy rozpocza¢ badania nad takimi ros§linami jak wiesiotek. Aby dowiedzie¢ sig,
jak mozna sta¢ si¢ permanentng heterozygota translokacyjna, zamierzamy odkry¢ strukturalne cechy
chromosoméw wiesiotka i trzykrotki.

Aby ten cel osiagna¢, poznamy molekularng organizacj¢ chromosoméw poprzez analiz¢ wybranych
chromosomowych sekwencji DNA oraz towarzyszacych im epigenetycznych modyfikacji chromatyny.
Analizowanymi sekwencjami bedzie repetytywne DNA, w tym elementy ruchome, wyizolowane z
genomowego DNA, oraz standardowe sekwencje repetytywne, takie jak rybosomalne DNA, geny histonowe,
sekwencje telomerowe. Jako podstawowe narzedzia stuzy¢ beda fluorescencyjna hybrydyzacja in situ
(FISH), molekularne i bioinfomatyczne techniki oraz techniki immunocytochemiczne.



