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Coraz wigcej danych wskazuje, ze obserwowane obecnie zmiany klimatu maja istotny wpltyw na
populacje ro$lin i zwierzat. Z tego wzglegdu w ostatnich latach coraz wigksza uwage poswigca
si¢ mechanizmom reakcji populacji na takie zmiany. Jednym ze sposobdéw w jaki mozemy poznawaé te
procesy jest odtwarzanie odpowiedzi populacji poszczegélnych gatunkéw na zmiany klimatu, ktére mialy
miejsce w odleglej przesztosci. Okres ostatnich 50 000 lat charakteryzowat si¢ licznymi zmianami klimatu,
czgsto duzo wigkszymi niz te obserwowane dzisiaj. Jedna z uznanych metod odtwarzania historii
ewolucyjnej gatunkdéw jest wykorzystanie analiz sekwencji DNA pozyskanych ze szczatkéw
paleontologicznych (antyczny DNA), w potaczeniu z bezposrednim datowaniem radioweglowym. Celem
niniejszego projektu jest rekonstrukcja historii ewolucyjnej dwoch gatunkéw nornikdéw, zwyczajnego
(Microtus arvalis) 1 burego (Microtus agrestis), w okresie pdznego plejstocenu i holocenu oraz jej korelacja
ze zmianami klimatu, ktére miaty miejsce w tych okresach. Taka analiza pozwoli stwierdzi¢ w jaki sposdb
zmiany te wpltywaly na populacje obu gatunkdéw, charakteryzujacych sie odmiennymi preferencjami
srodowiskowymi. Podjeta zostanie rowniez proba wyjasnienia czy ktory$ z omawianych gatunkow przetrwat
maksimum ostatniego zlodowacenia na wysokich szerokos$ciach geograficznych, w tak zwanych utajonych
potnocnych refugiach.

Aby zrealizowa¢ powyzsze zamierzenia planowana jest analiza sekwencji mitochondrialnego DNA
odczytanych ze szczatkow paleontologicznych okoto 150 osobnikoéw kazdego z gatunkéw. Material zostanie
pozyskany z szeregu stanowisk z obszaru Europy zawierajacych osady datowane na okres ostatnich 50 000
lat. Aby doktadnie okresli¢ czas odtwarzanych wydarzen, szczatki 70 osobnikow, dla ktorych bedzie
mozliwe odczytanie sekwencji DNA, zostang wydatowane metoda radioweglowa. Do rekonstrukcji historii
badanych gatunkow zastosowanych zostanie szereg metod, ktdore w oparciu o sekwencje DNA odczytane ze
szczatkow nornikéw pochodzacych z roéznych okresow pozwola stwierdzi¢ kiedy rozdzielity sie
poszczegdlne populacje, kiedy dochodzito do spadkow liczebnosci a kiedy do ekspansji populacji.

Aby okresli¢ wptyw zmian klimatu na zrekonstruowane wydarzenia, historia populacji obydwu
gatunkow zostanie skonfrontowana z globalnymi zapisami paleoklimatu. Najwazniejszym z nich jest zapis
zmian stosunku izotopéw tlenu w rdzeniach lodowych z Grenlandii. Zapis ten bardzo doktadnie
odwzorowuje zmiany globalnej temperatury w przesziosci. Dodatkowo wykorzystane zostang dane
pochodzace z profili pytkowych uzyskane z torfowisk i osadéw jeziornych z réznych cz¢sci Europy, ktore
pozwalaja na dokladne odtworzenie zmian wegetacji i Srodowiska.

Wigkszo$¢ dotychczasowych prac, o podobnych zatozeniach, dotyczyto duzych ssakow takich jak
mamuty czy niedzwiedzie jaskiniowe. Czgsto podejmowanym zagadnieniem byly przyczyny wymierania ich
populacji w okresie plejstocenu. Czy gldéwna przyczyna byt klimat czy dzialalnos¢ czlowieka. Mate ssaki
s bardziej podatne na zmiany klimatu, a wptyw cztowieka na ich populacje wydaje si¢ pomijalny dlatego
tez sa one ciekawszym obiektem badan oddziatywania klimatu na procesy demograficzne. Obydwa gatunki
nornikéw stanowig i stanowily istotny element $rodowisk klimatu umiarkowanego, zmiany zachodzace
w ich populacjach miaty wigc istotny, oddolny wplyw na funkcjonowanie catych ekosysteméw. Poréwnanie
reakcji gatunkow o roznych preferencjach $rodowiskowych na te same czynniki pozwoli lepiej poznaé
mechanizmy takich odpowiedzi, a tym samym stanowi¢ bedzie wazny wklad w zrozumienie przemian
zachodzacych w ekosystemach w obliczu zmian klimatycznych.



