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Wrodzona odpowiedz odpornosciowa jest uniwersalnym mechanizmem obrony przed atakujacymi organizm patogenami. RNA
pochodzacy od patogendw jest rozpoznawany przez wyspecjalizowane grupy receptoréw zwigzanych z btonami endosoméw i
receptory umiejscowione w cytoplazmie. Pierwszg grupe receptoréw dla RNA stanowig endosomalne receptory TLR: dsRNA
rozpoznawany jest przez TLR3, ssRNA przez TLR7 i 8.

Kolejna grupe receptorbw RNA stanowig receptory cytoplazmatyczne, rozpoznajace egzogenne dsRNA, tj.: kinaza biatkowa
zalezna od RNA oraz grupa receptoréw RIG-I podobnych (RLR) obejmujaca trzy biatka: RIG-I, MDAS oraz LGP2. RLR
zaangazowane sg gtéwnie w rozpoznanie materiatu genetycznego oraz produktéw posrednich replikacji wirusdw.

Rozpoznanie takiego czynnika i aktywacja receptora indukuje odpowiedZ antywirusowg majaca na celu ograniczenie metabolizmu
zakazonej komorki oraz eliminacje patogenu z organizmu. Dotychczas scharakteryzowano jedynie kilka zasadniczych biatek
zaangazowanych w przekazanie sygnatu od aktywowanego receptora do efektorowych czynnikéw transkrypcyjnych. Uzyskane
przez nas wyniki wstepne wskazuja, ze ligaza ubikwityny Pellino3 peni istotng role w indukowanej przez wirus Sendai produkcji
Interferonéw Typu |, a kluczowg w tym procesie wydaje sie by¢ jej aktywno$¢ enzymatyczna. Z uwagi na otrzymane wyniki
wstepne, identyfikujgce nowy enzym szlaku RLR, celem tego projektu jest poznanie roli biatka w antywirusowej odpowiedzi
pochodzacej od RIG-1 i MDAS. Projekt ten ma na celu dostarczenie nowych informacji na temat przekazywania sygnatu od
receptoréw RLR i ma kluczowe znaczenie dla zrozumienia funkcjonowania uktadu immunologicznego. Ponadto, identyfikacja
petnigcych przez ligaze Pellino3 funkcji niesie ze sobg mozliwos$¢ planowanej ingerencji w mechanizmy regulacji odpowiedzi na
infekcje wirusowe.



