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Ewolucja genomdw wszystkich organizméw zywych jest kluczowym procesem w ich rozwoju i przystosowaniu sie do zmiennych
warunkéw $rodowiska. Co ciekawe, nie wszystkie procesy ewolucyjne zachodza zar6wno w $wiecie roslin i zwierzat.
Poliploidyzacja jest wyjatkowym i powszechnie wystepujacym procesem jedynie u roslin, z nielicznymi wyjatkami w Swiecie
zwierzat. Wiele gatunkéw uprawnych waznych w zywieniu cztowieka i zwierzat to gatunki poliploidalne tj. pszenica, banan,
ziemniak, owies czy soja.

Celem projektu jest przedstawienie modelu molekularnych mechanizméw (np. duplikacja catego genomu), ktére majg wptywa na
powstawanie i rozwéj nowych roslin. Ponadto, zostang podjete proby odpowiedzi na pytania dlaczego gatunki (genomy) sg tak
zmienne? Jaki wptyw ma poliploidyzacja na rozwoj ‘dzisiejszych’ gatunkow? Czy proces poliploidyzacji to szansa na sukces dla
przetrwania roslin w zmieniajgcych sie warunkach srodowiska?

W celu realizacji projektu zostang przeprowadzone miedzydziedzinowe badania naukowe z zastosowaniem narzedzi badawczych
z zakresu hiologii i cytogenetyki molekularnej oraz bioinformatyki. Przebieg drogi ewolucyjnej u roslin zostanie zbadany w
oparciu o sekwencje genéw (uzyskanych w wyniku sekwencjonowania RNA). W projekcie obiektem badan bedg tubiny, ktore
charakteryzuja sie zréznicowanym rozmieszczeniem geograficznym i genomowym.



