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Roslinne metabolity wtérne stanowia niezwykle liczng grupe niskoczasteczkowych zwigzkéw pochodzenia naturalnego, ktérych
funkcje w oddziatywaniach roslin ze srodowiskiem i innymi organizmami sg badane od dtugiego czasu. Liczne role tych
zwiazkow dotycza odpowiedzi na stres abiotyczny, czy tez funkcje w odpornosci na infekcje. Metabolity wtérne ogrywaja tez role
w oddziatywaniach z symbiontami, ktére promuja wzrost rosliny poprzez poprawe przyswajania sktadnikow mineralnych z gleby,
jednakze ta funkcja metabolitow wtdrnych jest stosunkowo stabo poznana. Klasycznym przyktadem oddziatywan
symbiotycznych, w jakie wchodzg rosliny jest mikoryza tworzona przez grzyby nalezace do gromady Glomeromycota, ktdre sg w
stanie kolonizowac¢ 80-90% roslin ladowych wspomagajac pob6r makro- i mikroelement6éw, a w szczegélnosci fosforu. Pomimo
powszechno$ci mikoryzy, niektére podgrupy filogenetyczne krélestwa roslin stracity zdolno$é to tej formy symbiozy. Dotyczy to
miedzy innymi rodziny Brassicaceae (kapustowate), do ktorej nalezy wiele gatunkdw o znaczeniu ekonomicznym oraz roslina
modelowa Arabidopsis thaliana (Arabidopsis). Co ciekawe, prowadzone w ostatnim czasie badania wykazaty, ze mikoryza w tej
rosline zostata zatapiona przez odziatywania z innymi grzybami, ktdre kolonizujg korzenie Arabidopsis w warunkach naturalnych
i moga promowac wzrost tej rosliny poprzez dostarczanie fosforu. Biorac pod uwage bogactwo zasob6w i narzedzi genetycznych
dostepnych dla Arabidopsis, roslina ta razem z jej wybranymi endofitami grzybowymi stanowi znakomity system modelowy do
badania molekularnych mechanizméw promocji wzrostu. W naszym projekcie planujemy wykorzysta¢ ten system do poznania
funkcji metabolitéw wtornych w oddziatywaniach roslina-mikroorganizm, ktére prowadza do promocji wzrostu. W ramach tych
badan bedziemy charakteryzowaé biorgce w tych oddziatywaniach metabolity jak réwniez szlaki metaboliczne, w ktérych one
powstaja. Uzyskane wyniki poszerzg podstawowa wiedze na temat mechanizméw kontrolujagcy promocje wzrostu roslin
indukowang przez endofity. Dodatkowo dostarcza nowych informacji na temat biosyntezy i funkcji roslinnych metabolitdw
wtornych. Wiedza na temat szlakéw biosyntezy zwigzkéw z funkcja w oddziatywaniach z mikroorganizmami promujacymi
wzrost bedzie mie¢ w przysztosci znaczenie dla hodowli i ochrony roslin. Uzyskane wyniki mogg by¢ wykorzystane podczas
klasycznej selekcji lub racjonalnej inzynierii linii gatunkéw uprawnych z pozadanym profilem metabolitéw wtérnych. Istotny w
tym przypadku jest fakt, ze Arabidopsis jest blisko spokrewniona z gatunkami uprawnymi nalezacymi do rodziny kapustowatych.
Dodatkowo, identyfikacja funkcji metabolitow roslinnych w kolonizacji roslin przez endofity promujace wzrost moze dostarczyé
struktur zwigzkdéw, ktorych aplikacja wspierataby rozwdéj w glebie mikroorganizméw korzystnych dla uprawy roslin.



