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Nasiona stanowig najwyzsza forme przystosowania do przetrwania i rozprzestrzeniania gatunkdw w swiecie roslin. Podstawowe
etapy rozwoju nasion w srodowisku naturalnym obejmuja dojrzewanie, ustepowanie spoczynku i kietkowanie. Dla zachowania
zasob6w genowych w postaci nasion i w konsekwencji zachowania bioréznorodnosci $wiata roslin dodatkowo nasiona poddaje
sie suszeniu i przechowywaniu. Mechanizmy kierujace fizjologig nasion sa skomplikowane i wymagaja wyjasnienia na poziomie
molekularnym. Reaktywne formy tlenu (RFT) petnig podwojng role w fizjologii nasion. Przy niskim stezeniu dziataja jako
czasteczki sygnatowe natomiast przy wysokim stezeniu dziatajg toksycznie wprowadzajac warunki stresu oksydacyjnego. Wazne
zZmiany w rozwoju nasion, takie jak dojrzewanie, ustepowanie spoczynku i kietkowanie sg sygnalizowane przez produkcje RFT.
RFT utleniajg metionine (Met) w biatkach do sulfotlenku metioniny (MetSO). Natomiast specyficzne reduktazy sulfotlenku
metioniny (Msrs) odwracajg te reakcje. Celem naukowym projektu jest wykazanie, ze cykliczne zmiany Met/MetSO w biatkach
stanowig nowy mechanizm kierujacy podstawowymi etapami rozwoju w fizjologii nasion - w szczegdlnosci dojrzewaniem nasion,
wrazliwoscig na odwodnienie, spoczynkiem i kietkowaniem nasion. W tym celu zostang wykonane analizy bedace potaczeniem
podejscia proteomicznego, fizjologicznego, genetycznego i bioinformatycznego wraz z uzyciem nowoczesnych technik
mikroskopowych. Pomoga one wyjasni¢ jakie sg skutki sygnalizacji redoks na poziomie molekularnym dla fizjologii nasion.
Analizy obejmowac beda oznaczenie stezenia RFT i poziomu MetSO w biatkach; identyfikacje i charakterystyke
bioinformatyczna biatek zawierajacych MetSO; petng charakterystyke systemu Msrs (identyfikacje genéw MsrA i MsrB,
oznaczenie ilosciowe ich produktdw biatkowych wraz z lokalizacjg subkomdérkowa, oznaczenie aktywnos$ci enzymatycznej Msrs i
dostepnosci czasteczek o charakterze redukujacym); ocene stanu redoks komdrek nasion (wyliczenie potencjatu redoks).
Rezultaty badar umozliwig wytypowanie biatek wysoce istotnych dla regulacji fundamentalnych etapéw rozwoju w fizjologii
nasion. A takze poznanie na jakie szlaki metaboliczne i procesy biochemiczne w nasionach maja wptyw biatka podlegajace
cyklicznym zmianom redoks Met/MetSO. Wyniki badan przyczynig sie do petniejszej charakterystyki poszczegélnych etapoéw
rozwoju i fizjologii nasion na poziomie molekularnym i zapetnig luki w wiedzy w dziedzinie biologii nasion.



