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Celem projektu jest opracowanie metody poszukiwania nowy aktywnych biologicznie zwigzkéw chemicznych w oparciu o
fragmenty wyodrebnione ze struktur krystalicznych Opierajgc sie na zatozeniu, ze podobne fragmenty odddziatuja w podobny
sposob z takimi samymi aminokwasami tworzymy zestaw aminokwaséw wraz z oddziatujgcymi fragmentami ligandow.
Nakfadajgc te aminokwasy na odpowiadajgce im reszty w innym biatku mozemy przewidzie¢ jak powinny wygladaé aktywne dla
nich zwigzki.

Opracowang metode wykorzystamy do poszukiwania aktywnych struktur dla receptoréw sierocych (czyli takich, o ktérych funkcji
ani endogennych ligandach nie wiemy nic) z rodziny receptoréw sprzezonych z biatkiem G. Receptory te znajdujg sie na
powierzchni komorek i odpowiadajg za komunikacje ze swiatem, w tym za proces widzenia, odczuwania smaku, zapachu czy tez
bolu.

Wraz z Partnerami z Uniwersytetu Kopenhaskiego chcemy odkry¢ nowe ligandy dla dwudziestu receptoréw sierocych, co z
pewnoscig poszerzy nasza wiedze o receptorach GPCR, a w konsekwencji o funkcjonowaniu ludzkiego organizmu.



