Cel projektu

Gtéwnym celem projektu jest oszacowanie réznorodnosci oraz ustalenie afiliacji biogeograficznych stodkowodnych skorupiakéw
obunogich (Amphipoda, Gammaridae) dwéch duzych wysp Morza Srédziemnego — Krety i Sycylii. Dodatkowym celem projektu
bedzie proba rekonstrukcji datowanej filogenezy badanych organizméw za pomocg analizy filogenetycznej polimorfizmu
mitochondrialnych i nuklearnych markeréw DNA oraz zinterpretowanie jej w kontekscie paleogeografii Morza Srédziemnego.

Badania

Badania w ramach projektu obejma dwie duze wyspy Morza Srodziemnego pochodzenia kontynentalnego o odmiennej historii
geologicznej: Krete oraz Sycylie. Ze wzgledu na historie wspomnianych wyzej wysp, do analizy wykorzystane zostang osobniki z
roznych kontynentalnych obszaréw referencyjnych: Peloponezu (dla Krety) oraz Potwyspu Apeninskiego i Afryki Pétnocnej (dla
Sycylii). Ponadto przeanalizowany zostanie materiat referencyjny z Balearéw, niektorych wysp Morza Egejskiego oraz Cypru,
stuzacy jako tto umozliwiajace lepsza interpretacje ewentualnych podobienstw i roznic pomiedzy faung wysp o réznym
pochodzeniu i czasie powstania. W ten sposob uzyskaé bedzie mozna réwniez bardziej kompletny obraz r6znorodnosci
stodkowodnej fauny kietzy wysp $rodziemnomorskich. DNA do analizy molekularnej zostanie wyekstrahowane z minimum 12
osobnikoéw z kazdego stanowiska. Nastepnie przy pomocy amplifikacji fragmentu | podjednostki oksydazy cytochromowej (COIl)
zostang zidentyfikowane molekularne jednostki taksonomiczne (MOTU) reprezentujace potencjalne filogenetyczne gatunki
kryptyczne. Nastepnie materiat DNA z wybranych trzech osobnikéw z kazdego MOTU zostanie poddany amplifikacji dla innych
markeréw molekularnych, zaréwno fragmentéw genéw jadrowych oraz mitochondrialnego DNA. Dzigki uzyciu tych markerdw,
mozliwe bedzie rzetelne poréwnanie wynikéw z innymi pracami o podobnej tematyce oraz z sekwencjami zgromadzonymi w
GenBank i przedyskutowanie ich w szerszym kontekscie filogenetycznym. Wyznaczone nowe gatunki zostang opisane z
wykorzystaniem réznych typéw narzedzi optycznych: przy uzyciu tabletu rysunkowego narysowane zostang cechy taksonomiczne
nowych gatunkéw, a do prac graficznych zostanie wykorzystane specjalistyczne oprogramowanie. Znalezienie réznic miedzy
gatunkami kryptycznymi bedzie mozliwie dzieki analizie przy uzyciu skaningowego mikroskopu elektronowego (SEM), z ktérego
zdjecia zostang uzyte przy opisie nowych gatunkéw. Dodatkowo, w celu ustalenia pochodzenia fauny stodkowodnej oraz do
ustalenia ram czasowych ewolucji fauny wyspowej, wykonana zostanie réwniez rekonstrukcja filogenezy z wykorzystaniem
datowania molekularnego.

Znaczenie

Istnieje kilka powoddw podjecia tej tematyki badawczej. Po pierwsze, wyspy uznawane sg za ‘naturalne laboratoria ewolucji' i
miejsca 0 najwyzszym poziomie endemizmu, a sam obszar srédziemnomorski uwazany jest za jeden z 25 najcenniejszych
przyrodniczo centréw (‘hotspotéw') bior6znorodnosci w skali $wiatowej. Badania wykonane w ramach tego projektu beda
pierwszymi tego typu szerzej zakrojonymi studiami nad r6znorodnoscig i afiliacjami biogeograficznymi epigeicznej fauny
stodkowodnej wysp Morza Srédziemnego. Po drugie, ze wzgledu na brak aktualnych danych dotyczacych skali réznorodnosci
rodziny Gammaridae badanych wysp oraz fakt, ze Gammaridae znane sg z duzej ré6znorodnosci kryptycznej, mozna spodziewaé
sie obecnosci nowych, dotychczas nieopisanych gatunkéw. W przypadku obunogéw odnotowanych uprzednio z obszaru
badanych wysp, opisy i opracowania zawierajace diagnozy gatunkéw wymagaja aktualizacji oraz rewizji taksonomicznej.
Dodatkowo, wyniki bada moga postuzy¢ do przygotowania nowych, aktualnych kluczy diagnostycznych opartych nie tylko o
same analizy molekularne, ale takze w potgczeniu z cechami morfologicznymi gatunkéw, czyniac z nich mozliwie najbardziej
rzetelne narzedzia taksonomiczne. Po trzecie, w dalszym ciagu niewiele wiadomo o pochodzeniu i mechanizmach wczesnej
dywersyfikacji zwierzat stodkowodnych nie tylko na wyspach srodziemnomorskich, ale réwniez w skali kontynentalnej.
Pomijajac kregowce, wcigz stabo poznane sa mechanizmy ewolucyjne i czynniki historyczne ksztattujace faune stodkowodng
poszczegblnych regionéw geograficznych, w tym Europy. Dlatego ze wzgledu na innowacyjnos¢ badan i podejmowang tematyke,
mozna uznaé, ze wyniki tych badan znaczaco rozszerza wiedze na temat fauny stodkowodnej wysp Morza Srédziemnego. Co
wiecej, pozwola one na wyrdznienie centréw réznorodnosci i endemizmu, co moze postuzy¢ do zaplanowania efektywnej strategii
ochrony siedlisk stodkowodnych zagrozonych degradacja.



