Badanie mechanizméw bioracych udziat w syntezie niekodujacych transkryptow

Paramecium tetraurelia (pot. pantofelek) jest jednokomérkowym organizmem modelowym charakteryzujacym sie obecnoscia
dwaoch rodzajéw jader w komorce. Jedno jadro — makronukleus jest odpowiedzialne za wyrazanie wszystkich genéw i regulacje
procesoéw zyciowych zachodzacych w komorce, podczas gdy drugie mikronukleus odpowiada za przekazanie materiatu
genetycznego nastepnym pokoleniom.

Podczas kazdego cyklu ptciowego matczyny makronukleus jest degradowany, a nowe, potomne jadro powstaje z mikronukleusa.
Podczas tego procesu DNA mikronukleusa podlega ztozonym rearanzacjom podczas ktérych czes¢ sekwencji jest eliminowana.
Wzbr tych rearanzacji jest dziedziczony pomiedzy starym i nowym makronukleusem i jest zalezny nie tylko od sekwencji DNA
ale takze od czynnikéw niegenowych — jest to przyktad dziedziczenia epigenetycznego. Procesy epigenetyczne reguluja szereg
waznych funkcji organizméw poczawszy od dziedziczenia i rozwoju do regulowania ekspresji genéw.

W rozwoju nowego makronukleusa u pantofelka bierze udziat szereg r6znych klas niekodujacych RNA, czyli takich, ktére nie
stuza do produkcji biatek. Niekodujace RNA sa ostatnio bardzo intensywnie badane ze wzgledu na istotna, dalekg od petnego
poznania role, jaka petnig w komdrkach i organizmach. Dzieki réznorodnosci niekodujagcych RNA w Paramecium, jest on
doskonatym organizmem modelowym do badania proceséw zwigzanych z ich powstawaniem i funkcja.

Celem naszego projektu jest zbadanie, czy wybrane czynniki, o ktérych wiadomo, ze biorg udziat w syntezie RNA (transkrypcji)
prowadzacej do produkcji biatek, petnig takze istotng role w powstawaniu niekodujacych RNA. Poznamy réwniez strukture
niekodujacych RNA — z jakich obszaréw genomu sie wywodza, jak moga wchodzié w interakcje miedzy sobg i z innymi
biatkami. Projekt moze mie¢ znaczenie dalekosiezne, gdyz od niedawna wiadomo, iz mutacje czynnikéw zwigzanych z synteza
RNA prowadzi do wielu choréb takich jak nowotwory, zaburzenia neurologiczne, otytosé czy cukrzyca. Sadzimy, ze nasz projekt
pozwoli na poznanie mechanizméw zwigzanych z niekodujaca transkrypcja nie tylko u orzeska P. tetraurelia, lecz takze u innych
organizmow.



