Bakteriofagi — wirusy infekujace komérki bakterii, stanowig najliczniejsza grupe biologicznych czastek na Swiecie - szacunkowo
1032, W zbiorowiskach naturalnych odgrywaja wazna, cho¢ jeszcze nie w petni poznang funkcje. Liczne procesy ekologiczne
zwiazane z bakteriofagami pozostaja wcigz niepoznane na poziomie molekularnym, czy tez wzajemnych relacji uktadu
gospodarz-bakteriofag.

Okazuje sie, ze w przebiegu infekcji wiekszo$¢ wiruséw zwierzecych, roslinnych i bakteryjnych, zaburza metabolizm
zainfekowanej komdrki, w efekcie czego zakazone komorki przeksztatcone zostajg w ,,mate fabryki” produkujace potomne
czastki wirusowe. Z drugiej strony, komorki wytwarzaja rozbudowane mechanizmy obronne, chronigce je przed niszczacym
wplywem wywieranym przez wirusy. Méwigc bardziej obrazowo: miedzy komérkami, a czastkami wirusowymi trawa ciggly
»ewolucyjny wyscig zbrojen”.

Prezentowy projekt jest pierwsza proba, wedtug naszej wiedzy, analizy zmian wywotanej infekcja bakteriofagowa u bakterii
Gram-dodatnich na poziomie proteomu - analizy dotyczace petnego zestawu biatek zakazonej komdrki i transkryptomu -
opisujace zmiany na poziomie RNA. W projekcie staramy sie uzyskaé¢ odpowiedzZ na pytania: czy odpowiedz bakterii na stres
infekcji bakteriofagiem jest swoista dla danego gatunku bakterii czy tez mechanizm zwigzany jest bardziej z typem bakteriofaga
infekujacego komorke?

Probujemy takze zrozumiec w jaki sposob dwa niespokrewnione ze soba bakteriofagi przejmuja kontrole nad maszyneria
ekspresyjna i biochemiczng Bacillus pumilus.

Rezultaty niniejszego projektu pogtebiag wiedze na temat mechanizméw odpowiedzi komdrki bakteryjnej na infekcje
bakteriofagows, a to z kolei w perspektywie dtugoterminowej moze przyczynic sie do rozwoju zaréwno biologii i biologii
molekularnej komorki bakteryjnej, bakteriofagdw, jak i opracowania narzedzi biologii molekularnej.



